Supplementary Table 1  Primer Information and Genotyping Protocol 
HVS-1 primers:

L15974: 5’TCCACCATTAGCACCCAAAG3’;  H16488: 5’AGGAACCAGATGTCGGATACAG3’. 

PCR-RFLP protocol: 

Long-PCR (Tm touchdown from 63℃ to 56℃):

For 9824, 10310, 10646,10397

L9766：5’CATTTCCGACGGCATCTAC3’，H10735(10646-r)： 5'TAGTCTAGGCCATATGTGTTG3'；
For HVS1 and 663

L15974: 5’TCCACCATTAGCACCCAAAG3’，H742: 5' TTG ATG CTT GTC CCT TTT GA 3'；
For 12406,12705

L12356: 5' AAC CAC CCT AAC CCT GAC TT 3'，H12904 (12705-r):  5’AAATCATGCTAAGGCGAGGA3’；
For 4715,4831,5417,5176

L4576: 5' AACATGCTAGCTTTTATTCCAG 3'，H5464   5' TAGGTAGGAGTAGCGTGGTA 3'；
For 9bp and 7598

L7530: 5' AAAACCATTTCATAACTTTGTC 3'，9-bp-r: 5'ATGCTAAGTTAGCTTTACAG3’，Size=788。
Nest-PCR (Tm 56℃)：
9bp deletion（121bp→112bp）
9-bp-r: 5'ATGCTAAGTTAGCTTTACAG3’，9-bp-f: 5'ACAGTTTCATGCCCATCGTC3’；
633 Hae III(364bp→109+255bp)

L398: 5' AAT TTT ATC TTT TGG CGG TAT G 3'，H742: 5' TTG ATG CTT GTC CCT TTT GA 3'；

3010 BstuI（183bp→160+23bp）
3010-F：5'CTCAATGTTGGATCAGGACATCGC3’，3010-R ：5'GAAGGCGCTTTGTGAAGTAGGC3’；
3391 HaeIII(112bp→39+73bp)

L3318 5’ CCAACCTCCTACTCCTCATTG3’，H3430 5’ TGGGACCTTTGCGTAGTTGTA3’；
4715 HaeIII（102bp→24+78bp）
4715-F：5'CAAGTATTTCCTCACGCAAGCA3’，4715-R：5'GGTAGTATTGGTTATGGTTCATGG3’；
4831 Hha I(285bp→254+31bp) 

L4576:  5' AAC ATG CTA GCT TTT ATT CCA G 3'，H4841: 5' AGA AGA AGC AGT CCG GAT GT 3'；
5176 AluI (358bp→50+308bp)

L5126:5' AAC TTA AAC TCC AGC ACC AC 3', H5464：5' TAG GTA GGA GTA GCG TGG TA 3'；

5417 RsaI（283bp→23+260bp）
5417-F:  5'ATCTCGCACCTGAAACAAGCTAAC3’，5417-R:  5'TGGGGTGGGTTTTGTATGTTCGTA3’；
7598 Hha I(191bp→65+126bp)

L7530:  5' AAA ACC ATT TCA TAA CTT TGT C 3'，H7701:  5' GTG TTA GGA AAA GGG CAT AC 3'；
9824 HinfI(399bp→58+341bp)

L9766  5’CATTTCCGACGGCATCTAC3’，H10165  5’GGTGGATTTTTCTATGTAGCC3’；
10646 RsaI（165bp→76+89bp）
10646-f：5'AGGAATAATACTATCGCTGTT3’，10646-r：5'TAGTCTAGGCCATATGTGTTG3’；
10310 NlaIII（125bp→21+104bp）
10310-F: 5'TGAGCCCTACAAACAACTAACAT3’，10310-R: 5'ATACCAATTCGGTTCAGTCTAATC3’；
10394 DdeI， 10397 AluI (222bp→122+100bp)

L10296: 5' AAA CAA CTA ACC TGC CAC TA 3'，H10498: 5' GAA GTG AGA TGG TAA ATG CT 3'；

12406 HpaI(366bp→50+316bp)

L12356:  5' AAC CAC CCT AAC CCT GAC TT 3'，H12699:  5' AGT ATG GTA ATT AGG AAG ATG AG 3'；
